
Supplementary Table S1. Effects of HBE on body weight

Group Original weight (g) Final weight (g) Weight gain (%)

CK_15 276.00 ± 13.42 347.00 ± 35.99 25.72

CK_30 282.00 ± 13.04 369.00 ± 22.80 30.85

HBE_15 268.00 ± 8.37   321.00 ± 21.33 19.77

HBE_30 279.00 ± 13.42 363.00 ± 21.68 30.11

x̄Note. Data is represented by  ± s (n = 5).
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Supplementary Figure S1. The proportion of dominant bacteria in different groups. (A) On phylum level;
(B) On genus level.
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